[I. Streszczenie

Strategie reprodukcyjne rdznig sie miedzy ptciami i to zwykle samce konkurujg o dostep do
samic walczgc zrywalami lub prezentujagc samicom swe wybujate cechy epigamiczne
(atrakcyjne cechy bedace pod dziataniem doboru ptciowego). Znakomitymi przyktadami
takich cech sg treny pawi, dtugie ogony wiktaczy olbrzymich czy barwne upierzenie i tarice
godowe rajskich ptakéw. Jednak u gatunkéw, u ktérych wktad samcédw ogranicza sie do
przekazania potomstwu gendw, wyjasnienie wystepowania preferencji samic do cech
epigamicznych samcow jest nietatwe. w takich przypadkach, samice poprzez kojarzenie sie
z atrakcyjnymi samcami, mogg otrzymac¢ tzw. posrednie korzysci genetyczne, poprzez
produkcje potomstwa o podwyzszonym dostosowaniu: atrakcyjnych synéw (mechanizm
Fisher’a) lub potomstwa o ogdlnie dobrej jakosci (mechanizm ,dobrych genéw’). Oba te
mechanizmy przewidujg, ze samce o bardziej wybujatych cechach epigamicznych powinny
mie¢ wiecej wnukéw. Jednakze to kluczowe przewidywanie hipotez dotyczacych posrednich
korzysci genetycznych z kojarzen rzadko jest testowane. Dotychczasowe badania dotyczgce
wyboru partnera skupiaty sie gtownie na zwigzku pomiedzy atrakcyjnosciag samcow a ich
sukcesem  kojarzeniowym lub liczbg wyprodukowanego potomstwa. Gtéwnym
ograniczeniem takich badan jest potencjalne wystepowanie kompromiséw ewolucyjnych
(ang. ‘trade-offs’) pomiedzy réznymi komponentami dostosowania, oraz wewngtrzgenowego
konfliktu ptciowego (ang. intralocus sexual conflict; IASC), ktéry bedzie faworyzowat rézne
genotypy w zaleznosci od ptci. Wowczas pozytywny wptyw atrakcyjnosci samcodw na

dostosowanie potomstwa moze zosta¢ zminimalizowany.

W zwigzku z tym, w Rozdziale 1. zbadano czy cechy zwigzane z atrakcyjnoscig samcow
gupika pawie oczko (Poecilia reticulata) przewidujg nie tylko ich sukces kojarzeniowy (liczba
partnerek ptciowych) i reprodukcyjny (liczba dzieci), ale takze dostosowanie mierzone liczbg
wnukéw. Liczba wnukéw jako miara dostosowania powinna odzwierciedlaé rdzne
komponenty dostosowania potomstwa itym samym precyzyjniej szacowac¢ konsekwencje

wyboru partnera. Wyniki wykazaty, ze zadna z badanych cech epigamicznych samcdw, tj.



wielkos$¢ ciata, dtugos¢ gonopodium, powierzchnia karotenoidowych plam, powierzchnia
czarnych plam, czy powierzchnia opalizujagcych plam nie przewidywata ich sukcesu
kojarzeniowego ani reprodukcyjnego. Na liczbe wnukéw natomiast, wptywata wielkos¢ ciata
i powierzchnia czarnych plam. Liczba wnukéw malata wraz ze wzrostem wielkosSci ciafa, i byta

najwyzsza dla samcéw o $redniej powierzchni czarnych plam.

Hipoteza testowana w Rozdziale 2. przewidywata, ze posrednie korzysci genetyczne
z kojarzenia sie z samcami o wysokim dostosowaniu przewyzszajg mozliwe koszty zwigzane
z konfliktem ptciowym lub potencjalnymi kompromisami ewolucyjnymi. w szczegdlnosci,
zbadano czy sukces reprodukcyjny samcéw przewiduje sukces reprodukcyjny ich potomstwa
oraz liczbe wnukéw. Otrzymane wyniki pokazaty, ze sukces reprodukcyjny samcéw
pozytywnie przewidywat sukces reprodukcyjny ich synéw, ale negatywnie wptywat na sukces
rozrodczy cérek. Moze to wskazywaé na potencjalny wewnatrzgenowy konflikt ptciowy.
Jednakze, obecno$é¢ konfliktu ptciowego w badanej populacji gupikéw nalezy traktowac
z duzg doza ostroznosci, poniewaz istotnos¢ statystyczna badanego zwigzku zalezata od
dwdch samcéw o wyjatkowo wysokim sukcesie reprodukcyjnym. Niemniej, moze to
sugerowac, iz samce o niezwykle wysokim sukcesie reprodukcyjnym mogg posiadac¢ geny
szkodliwe dla ich cérek (obnizajace ich rozrodczosé). Sprawdzenie takiej mozliwosci wymaga
przeprowadzenia dalszych badan. Pomimo potencjalnego konfliktu ptciowego, samce
o wysokim sukcesie reprodukcyjnym miaty wiekszg liczbe wnukdédw wynikajaca z wysokiego
sukcesu reprodukcyjnego ich syndw. Te wyniki sugeruja, ze korzysci wynikajace z wysokiego
dostosowania samcéw w istocie przewyzszajg potencjalne koszty zwigzane z obnizonym

dostosowaniem corek.

Zgodnie z hipotezg ,dobrych gendw’, samce o wysokim dostosowaniu powinny
przekazywaé ,dobre geny’ swemu potomstwu, zapewniajgc swym partnerkom posrednie
korzysci genetyczne. Charakter wspomnianych ,dobrych gendéw’ jest jednak niejasny.
Hipoteza , dobre geny jako heterozygotycznos¢’ sugeruje, ze posrednie korzysci zwigzane
z wyborem atrakcyjnego partnera mogg by¢ zwigzane ze zwiekszong heterozygotycznoscia
potomstwa. Moze to wynika¢ np. z wyboru partnera o wysokiej heterozygotycznosci.
u potomstwa o wysokiej heterozygotycznosci, ekspresja szkodliwych, recesywnych mutacji
powinna by¢ niska w pordwnaniu z bardziej homozygotycznymi osobnikami. Innym

przyktadem korzysci zwigzanych z heterozygotycznoscia jest przewaga heterozygot, w ktorej



heterozygoty w danym locus majg wyzsze dostosowanie w poréwnaniu z obydwoma typami
homozygot. Przewaga heterozygot jest jednym z gtéwnych mechanizmdéw proponowanych
dla wyjasnienia niezwyktego polimorfizmu gendw gtéwnego uktadu zgodnosci tkankowej
(ang. ‘major histocompatibility complex’, MHC). Geny MHC odgrywajg kluczowa role
w uktadzie odpornosciowym kregowcéw, kodujgc biatka zaangazowane w rozpoznawanie

antygenodw.

Zgodnie z hipotezg Hamiltona-Zuka, samce, ktére posiadajg geny dajgce im
odpornos¢ na pasozyty powinny by¢ w stanie wytworzy¢ i utrzymac kosztowne wybujate
cechy epigamiczne. Dlatego w Rozdziale 3. zbadane zostaty potencjalne ,dobre geny’
w postaci heterozygotycznosci ogélnogenomowej (ang. multilocus heterozygosity, MLH) oraz
gendw MHC klasy Il, a takze ich wptyw na dostosowanie i cechy epigamiczne samcow. Dwa
zatozenia hipotezy ,, dobre geny jako heterozygotycznos$¢’ zostaty potwierdzone. Po pierwsze,
heterozygotyczno$é ogdlnogenomowa w badanej populacji byta odziedziczalna. Po drugie,
przewidywata ona dostosowanie samcéw, mierzone liczbg wnukéw. Jednakze nie wykryto
istotnego zwigzku pomiedzy badanymi komponentami genetycznymi (tj. MLH,
heterozygotycznos¢ MHC, obecnosé¢/brak poszczegdlnych alleli MHC), a cechami
epigamicznymi, sukcesem kojarzeniowym ani sukcesem reprodukcyjnym samcow.
Podsumowujgc, pomimo iz korzysci z dobrych genéw w postaci heterozygotycznosci mogtyby
ujawni¢ sie w badanej populacji, to wyniki przedstawione w Rozdziale 3. nie potwierdzajg by
cechy epigamiczne samcéw miaty udziat w przynoszeniu korzysci genetycznych z wyboru

partnera.

Wyniki uzyskane w niniejszej rozprawie podkreslajg, ze mierzenie dostosowania na
podstawie zwigzku rodzic-potomstwo mogg by¢é niekompletne, anawet mylace,
w porownaniu do precyzyjniejszego ich oszacowania na podstawie liczby wnukdéw. Wyniki
pokazaty, ze kojarzenie zsamcami o wysokim dostosowaniu moze przynosi¢ korzysci
w postaci zwiekszonego dostosowania potomstwa, zgodnie z przewidywaniami hipotez
,Fisher’a’ i, dobrych gendw’, ale nie potwierdzity by odbywato sie to za posrednictwem

badanych cech epigamicznych.



